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INTRODUCCION

La parvovirosis y la enfermedad de Carré son dos de las enfermedades infecciosas mas

Canino (CPV) y el Virus de Distemper (CDV), con altas tasas de morbilidad y mortalidad.

comuhnes y significativas en caninos domesticos producidos por el Parvovirus
1,2

CPV produce un cuadro de enteritis hemorragica y miocarditis aguda en cachorros®. Se reconocen tres variantes genéticas y antigénicas (CPV-2a, CPV-2b y CPV-2c)’,
diferenciadas por una sustitucion en el codén 426 de la proteina VP2, principal componente de la capside viral®.

CDV causa uha enfermedad multisistémica en canidos, de distribuciéon mundial'”

hemaglutinina (H), permite distinguir a nivel mundial 19 linajes®.

. Su clasificacion, basada principalmente en el analisis de la glicoproteina

El grupo de investigacion de Genética de Microorganismos desarrollo un sistema basado en multiplex-PCR-NGS para obtener el genoma completo de ambos virus
directamente de la muestra bioldgica’. Este sistema robusto, garantiza una vigilancia epidemioldgica en tiempo real, contribuyendo a una mejor comprension de la

evolucion de los virus optimizando las medidas de prevencion y control.
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RESULTADOS Y DISCUSIONES
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El analisis del coddon 426 del CPV reveld que las
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CONCLUSION

La vigilancia gendmica en tiempo real, brinda la identificacion y caracterizacion precisa de |los virus, permitiendo
un seguimiento de la epidemiologia viral, aportando en los disenos de medidas preventivas efectivas en el

A pesar de tener alta tasa evolutiva, no se
encontro divergencia de CDV en ambos
cachorros. Esto resulta [lamativo para un virus
como CDV y podria deberse a que se detecto el
VIrus en una etapa temprana de la infeccion de
ambos cachorros y por la misma cepa.

gue cohabitaban.
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