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HIPÓTESIS DE TRABAJO                                                                       RESULTADOS

Etapas del procesamiento de imágenes para el análisis de Lipid Drops en el programa Fiji (ImageJ) obtenidas 
con tinción con oil red O en un modelo de infección macrófagos humanos con la cepa CDC1551 wt   
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PtpA desfosforila la Tyr 271 de la hTFPα de forma específica

Se produjo la hTFP𝛼-wt y la hTFP𝛼-Y271F

Se identificó por MS la fosforilación en la
Tyr 271 (fosforilación previa con JAK)

Se obtuvieron las siguientes muestras de ensayos de infección de 
macrófagos humanos con la cepa virulenta Mtb CDC1551 y MtbCDC1551ΔPtpA

Análisis del contenido de lípidos de las muestras provenientes del modelo de 
infección de macrófagos humanos

PERSPECTIVAS
Aumentar el número de réplicas de los experimentos y analizar la 
totalidad de las muestras obtenidas

ANTECEDENTES

PtpA actúa sobre varias proteínas eucariotas regulando diferentes 
vías de señalización 

¿Modulación del metabolismo lipídico 
del hospedero?

hTFPα/β
(Margenat et al. Sci Rep 5 881, 2015)

Inhibición de la Inmunidad 
Innata

MAPK p38/ Jnk 
TNF𝝰, IL-1β, IL-12 y NF-𝛋β

(Wang et al. 2015, 2017)

Inhibición de la maduración 
del fagosoma

VPS33B
(Bach et al. 2008, Wang et al. 2011 y 2015)

Inhibición de la apoptosis
GSK3𝝰

(Bach et al. 2008, Wang et al. 2011 y 2015)

PtpA

PtpA promueve la sobrevida de la bacteria 
en las células infectadas

PtpA

hTFPα hTFPα

hTFPβ

hTFPβ

hTFP ECHA/ECHB

Proteína Trifuncional mitocondrial 
𝛽 oxidación de ácidos grasos de cadena larga

Cromatografía en capa fina 

• Placas de Silica gel 60 F254 (Merck) 
hexano:dietileter:ácido acético (75:25:1) 

• Detección por tinción con Cu-fosfórico 
(CuSO4 5%, HPO4 8%)

• TAG = triacilglicéridos
• COL = colesterol
• OL = estándar de oleato al 0.2% 

• No se observaron diferencias entre las 
distintas condiciones

Análisis del contenido de lípidos de las muestras provenientes del modelo de 
infección de macrófagos derivados de monocitos THP1 

Análisis de Lipid Drops

Infectado con MtbCDC1551ΔPtpAInfectado con Mtb CDC1551 wt


