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ANTECEDENTES

Proteinas de macrofagos humanos identificadas como potenciales PtpA actua sobre varias proteinas eucariotas regulando diferentes vias ¢Qué sabemos de hTFP durante la infeccion con Mtb?
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de genes
La 5 oxidacion de acidos grasos es la principal via de obtencion de

, . . Modificado de Jamwal et al. Sci Rep. 2013;3:1328. doi:10.1038/srep01328
energia en los organismos, desde bacterias a humanos.

- PtpA promueve la sobrevida de la bacteria en las células infectadas
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Utilizando el modelo de infeccion, intentamos responder a estas Difusion:
preguntas: — Continuar con diversas tareas de difusion de nuestro trabajo

— ¢La actividad o localizacion de hTFP se ve afectada por PtpA?

— ¢PtpA se correlaciona con la acumulacion de acidos grasos/triacilglicéridos
en el citosol?

— ¢éLa actividad de PtpA se correlaciona con la inhibicion de la glicolisis
mediante su interaccion con el potencial sustrato PFK (K6PP)?
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