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Introduccién

El empiema pleural (EP) es una complicacién grave presente
en 10-15% de los nifios hospitalizados por neumonia aguda
comunitaria. La vacunacién para Haemophilus influenzae tipo
b y Streptococcus pneumoniae (Spn) determind cambios
epidemiolégicos 'y disminucion significativa de las
hospitalizaciones. Los cultivos de sangre y/o liquido pleural
(LP) logran aislar el agente en menos del 40% de los casos;
las técnicas moleculares (TM) basadas en la deteccion de
acidos nucleicos han mejorado este rendimiento.

Objetivo: Mejorar el diagnéstico etiolégico del EP con la
incorporacién de TM en menores de 15 afios hospitalizados
por EP en un hospital pediatrico de referencia (HPR).

Material y métodos

Estudio descriptivo. De 246 <15afios con EP hospitalizados en
HPR entre 2015 y 2021, se incluyeron 126 por contar con
alicuota LP congelada (2015: 5/57, 2016: 30/39, 2017:25/34,
2018:30/43, 2019:18/32, 2020:5/13, 2021:13/31).
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Resultados

112 muestras resultaron positivas para 125 agentes. Se
detectaron 13 coinfecciones. Se identificd el agente por cultivo
en 26 muestras (20,6%) y agregando TM se logré la
identificacién del agente en 112 (88,9%) (p<0,001).

Tabla 1. Identificacion de gérmenes en LP mediante cultivo y TM.

Germen identificado Cultivo ™ Total p
S. pneumoniae 17 82 99 <0,01
H. influenzae 3 11 14 <0,01
S. pyogenes 3 3 6
S. aureus 1 1
E. coli 1 1
K. pnuemoniae 1 1
M. tuberculosis 1 1
P.melaninogenica 1 1
B. vulgatus 1 1
Total 27 98 125

Tabla 2. Identificacién de Spn por las distintas técnicas y
concordancia entre estas.

Deteccion de Sec.
Spn. Cultivo | FA - ME | 16s RNA| gen Xisco gen ply
Cultivo 16/17 17/17
(17/99 — 17%) 3/4 (75%) | (94%) (100%) | 8/8 (100%)
FA - ME 3/53 25/53 42/53
(53/61 — 87%) (5%) (47%) (79%) |27/30 (90%)
Sec. 16s RNA 16/48 25/27 47/48 19/19
(48/99 — 48%) (33%) (93%) (98%) (100%)

gen Xisco 17/88 42/48 47/88
(88/99 — 89%) | (19%) (88%) (53%)
gen ply 8/59 27/31 19/59 51/59
(59/66 — 89%) | (14%) (87%) (32%) (86%0)

51/54 (94%)
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Serotipificacion de Spn: Se realizé la serotipificacion por
Quellung en 17 muestras y por secuenciacion del gen cpsB
en 56, (incluyendo los 17 tipificados por Quellung, con 100%
de acuerdo entre ambas técnicas) (p<0,001).

Tabla 3. Identificacion de serotipo mediante técnica de
Quellung o secuenciacién del gen cpsB.

ST por ST por ST probable por
Serotipo técnica secuenciacion. | secuenciacion.
(ST) Quellung cpsB cpsB Total

1 2 1 2 5
3 11 24 7 42
19A 1 3 4
8 1 1 2
9N 1 1
12F 1 1
15A/F 1 1
Total 17 28 11 56

Definicion de ST:

Serotipo cuando el % ID>98% vy la diferencia con el segundo serotipo >1%.
Serotipo probable% ID <98% y >90% y la diferencia con el segundo serotipo
fue >1%.

Indeterminado: diferencia con el segundo serotipo <1%.

Conclusiones

La aplicacion de técnicas moleculares aumentd
significativamente el diagnostico etiolégico y serotipos de
S.pneumoniae asociados a EP. Conocer mejor la
epidemiologia del EP contribuye sustancialmente a
optimizar las medidas de prevencién y tratamiento.
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